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Reactome : voies de
signalisation...

PubMed : base de données
bibliographiques

Protein Data Bank : structure
3D expérimentale des
macromolecules

Protein Databank in Europe :
structure 3D expérimentale des
macromolécules

UniProt : séquence des
protéines...

Swiss-Model : modélisation de
la structure 3D des protéines

ModBase : modélisation de la
structure 3D des protéines

OpenTargets platform :
structure I'information sur les
cibles thérapeutiques

Pharos : structure I'information
sur les cibles thérapeutiques

Therapeutic Target Database
(TTD) : structure I'information
sur les cibles thérapeutiques

PubChem : petites molécules
identifiées par criblage
expérimental

ChEMBL : petites molécules
actives et inactives sur des
cibles

DrugBank : médicaments sur le
marché ou en phases cliniques

Nubbe : extraits de plantes du
Brésil, biodiversité

YaTCM : médecine
traditionnelle Chinoise
IMPPAT : plantes médicinales,
Inde
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